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Ozet

Ege Tarimsal Arastirma Enstitiisii ulusal gen bankasinda muhafaza edilen Tiirkiye’nin degisik
bolgelerinden toplanmis bezelye (Pisum sativum L.) populasyonlarindan, 70 adet bezelye populasyon
materyali temin edilerek Dogu Akdeniz Tarimsal Arastirma Enstitiisii lokasyonunda morfolojik
karekterizasyon calismalart yapilmistir. Morfolojik karekterizasyon calismalari IPGRI’nin bezelye igin
yaymlamis oldugu tanimlama listesi ve bu tiire ait UPOV o6zellik belgesine gore yapilmistir. Bezelye
bitkisine ve tohumuna iligkin &zellikler incelenmis ve bu incelenen O6zellikler arasindaki farkliliklar
belirlenerek ortaya koyulmustur. Gergeklestirilen morfolojik karekterizasyon sonucunda bezelye
genotiplerinde, bitki boyu 32-135 cm, ilk bakla yiiksekligi 17-85 cm, ana dal sayis1 1-4 adet ve bitkide
bakla sayis1 1-26adet, bitkide tane sayisi 2-118 adet, bitkide tane agirhigi 1-83 g arasinda degisim
gOstermistir. Yapilan bu ¢alisma ile bezelye populasyonlarinin 6zellikle 1slah ¢aligmalari agisindan iimitvar
genotiplerin oldugu ve genotiplerde seleksiyon c¢aligmalarma devam edilmesi gerektigi sonucuna
varilmgtir.
Anahtar Kelimeler: Bezelye, genetik kaynaklar, ana bilesen analizi, cluster analizi

Determination of Some Characteristics of Eding Pea (Pisum sativum L.) Genotypes

Abstract

Morphological characterization studies were carried out at the Eastern Mediterranean Agricultural
Research Institute location by obtaining 70 pea population materials from the pea (Pisum sativum L.)
populations collected from different regions of Turkey, which were preserved in the Aegean Agricultural
Research Institute national gene bank. Morphological characterization studies were carried out according
to the identification list published by IPGRI for peas and the UPOV feature document of this species. The
characteristics of the pea plant and its seed were examined and the differences between these examined
characteristics were determined and revealed. As a result of the morphological characterization, the plant
height was 32-135 cm in pea genotypes, first pod height 17-85 cm, the number of main branches is 1-4 and
the number of pods per plant is 1-26, the number of grains per plant is 2-118, The grain weight of the plant
varied between 1-83 g. With this study, it was concluded that the pea populations had promising genotypes
especially in terms of breeding studies and that selection studies should be continued in genotypes.
Keywords: Pea, genetic resources, principal component analysis, cluster analysis
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GIRIS

Tirkiye’de  bezelye  (Pisum
sativum L.) 781 ha ekim alani, 2.193 ton
tiretimi, birim alandan alinan tane verimi
ise 28.079 kg/ha’dir (FAO, 2021).
Yemeklik tane baklagiller iilkemizde
insan beslenmesinde kullanilan ve
onemli bitkisel protein kaynagi olan
bitkilerdendir;  Protein  zenginlikleri
nedeniyle insan ve hayvan
beslenmesinde onemli bir temel besin
maddesi kaynaklarindan olup beslenme

aciginin giderilmesinde yeri
doldurulamayacak besin
kaynaklarindandir.  Yemeklik  tane

baklagiller igerisinde 6nemli bir baklagil
olan bezelye, icerdigi yiiksek oranda
protein ve vitamin zenginliginden
dolay1, bezelye tanecleri yesil sebze
olarak ayn1 zamanda da kuru tane olarak
tiketilmektedir. Bezelye tanesindeki
kuru olgunluktaki protein oram1 %]18-
28.4 arasinda degismekte olup, A ve B
vitaminleri yaninda mineral maddeler
yoniinden de oldukg¢a zengin bir bitkidir
(Sehirali, 1988). Azot baglayici,
bakterilerle simbiyotik yasami nedeniyle
diisiik girdili tirtinler grubunu énemli bir

bilesenidir. Kuru bezelye beslenme
agisindan distk sindirilebilir
karbonhidratlar, protein ve mikro

besinlerin iyi bir kaynagidir (Thavarajah
ve ark., 2022). Ulkemizde iireticiler
bezelye bitkisinin tanesinden,
samanindan faydalanmakta ve bezelye
bitkisi silaj, yesil giibre olarak
degerlendirilmektedir (Seydosoglu,
2013; Seydosoglu, 2019; Seydosoglu ve
ark. 2020), tarla bezelye tarimi g¢ok
amacgh olarak yapilmaktadir. Ulkemiz
bircok kiiltiir bitkisi yoniinden zengin
genetik kaynaklara sahip olup, bunlardan
birisi de bezelyedir. Tiirkiye orijinli
bezelye gen kaynaklari lizerinde yurt i¢i
ve yurt dist kaynakli baz1 arastirmalar
yapilmis  olmakla  birlikte, bu
kaynaklarin  farkli arastirmalar ile
agronomik ve kalite 6zellikleri a¢isindan
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incelenmesi ve 1slah programlarinda
degerlendirilmesi Onem tasimaktadir.
Genetik materyallerin  koleksiyonlart,
bitki tiirlerinin genis genetik ¢esitliligini
yansitmakta ve diinya c¢apinda bitki
iretimini artiracak bitki
karakteristiklerinden olusan bir kaynak
sunmaktadir (Tan, 2010). Genis genetik
varyasyon igeren yerel cesitler, stres
faktorlerine, hastalilk ve =zararlilara
dayaniklilhik ve bir¢cok istenen Kkalite
ozelligi ile ilgili genleri igerdikleri i¢in
onemli gen kaynagi niteligindedir. Bu
nedenle yerel ¢esitlerde  genetik
cesitliligin ~ korunmasi son derece
onemlidir (Tan, 2009). Bezelye gen
kaynaklar1 bakimindan oldukg¢a zengin
olan iilkemizdeki bu gen kaynaklarinin
farkli ekolojilere uyabilme yetenekleri
ile agronomik ve kalite ozellikleri
yOniinden incelenmesi ve bu
materyallerin hizli bir sekilde bezelye
1slah1 programlarina entegre edilmesi,
farkli ekolojik bolgelere uygun Tiirkiye
orijinli yeni gesitlerin gelistirilebilmesi
acgisindan olduk¢a Onemli olmaktadir.
Bezelye bitkisi yliksek sicakliklar tireme
gelisimini etkiler ve bir¢ok tiriinde verim
kaybina neden olur. Tarla bezelyesi 1s1ya
duyarhdir. Yiksek sicakliklar, bezelye
tarlasinda oviil gelisimini bozar (Osorio
ve ark., 2022). Ege Tarimsal Arastirma
Enstitiisi.  Ulusal Gen Bankasinda
yemeklik tane baklagillere ait 34 tiir ve
7443 6rnek yer almaktadir (Tan, 2010).

Yerel ¢esitlerin ve yabani tiirlerin
oncelikle  korunmasi  son  derece
onemlidir. Bundan sonra yapilmasi

gereken bu zengin kaynaklardan islahta
yararlanmak ve bu kaynaklardan cesit
elde etmektir. Genetik kaynaklarin
korunmasi ve siirdiriilebilir kullanima,
iretimi  garantiye almak; c¢evresel
sorunlar ve iklim degisiklikleri ile
miicadele etmek ic¢in gereklidir. Bu
kaynaklarin kaybolmasi uzun vadede
diinya gida giivenligi i¢in bir tehdit
olusturacaktir (Ferranti, 2016). Bu
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calismanin temel konusu, iilkemizin
farkli bolgelerinden toplanmis olan
bezelye yerel genotiplerinin
karekterizasyonu ve 6n islah materyali
olarak se¢imini ve cesit gelistirmeye
yonelik 1slah ¢aligmalarinin baslangicini
olusturmasidir. Bu galisma ile bezelye
yerel genotiplerinin erkencilik, yliksek
verim ve kalite gibi 6zellikleri yoniinden
incelemek, {stlin olan genotiplerin
belirlenerek, bunlarin bezelye 1slah
programlarinda, kullanilmasini
saglayarak, Akdeniz Bolgesi i¢in uygun
cesitlerin 1slah edilmesidir.

MATERYAL ve YONTEM

Materyaller, yemeklik yerel
bezelye populasyonlarindan 70 adet
genotip Izmir gen bankasindan temin
edilmistir. Bu yerel populasyonlarin
1slah ¢alismalarina aktarilmadan Once
karekterizasyon c¢aligmalar1 yapilarak
genotiplerin morfolojik ve agronomik
ozellikleri  tespit  edilmistir.  Bu
caligmanin yuriitiildiigii yerel genotipler
ve toplandigi bolgeler Cizelge 1’de
verilmistir.

Cizelge 1. Izmir gen bankasindan saglanan bezelye genotipleri ve toplama lokasyonlari

SiraNo Kayit No Botanik Isim il

Sira No Kayit No

Botanik Ismi il

1 TR 33233 Pisum sativum Canakkale 36 TR 49600 Pisum sativum Izmir

2 TR 33238 Pisum sativum Canakkale 37 TR 49601 Pisum sativum Izmir

3 TR 33246 Pisum sativum Canakkale 38 TR 53742 Pisum sativum Canakkale

4 TR 33372 Pisum sativum Tekirdag 39 TR 53747 Pisum sativum Canakkale

5 TR 37374 Pisum sativum Corum 40 TR 53749 Pisum sativum Tekirdag

6 TR 30686 Pisum sativum Antalya 41 TR 54386 Pisum sativum Aydm

7 TR 30760 Pisum sativum Adana 42 TR 54953 Pisum sativum Tekirdag

8 TR 77732 Pisum sativum Mugla 43 TR 54954 Pisum sativum Tekirdag

9 TR 77733 Pisum sativum Mugla 44 TR 61266 Pisum sativum Tekirdag

10 TR 77735 Pisum sativum Denizli 45 TR 56016 Pisum sativum Giresun

11 TR 77736 Pisum sativum Mugla 46 TR 5478 Pisum sativum Antalya

12 TR 77737 Pisum sativum Manisa 47 TR 57120 Pisum sativum Hatay

13 TR 80188 Pisum sativum Aydin 48 TR 5479 Pisum sativum Izmir

14 TR 80189 Pisum sativum Antalya 49 TR 58078 Pisum sativum Izmir

15 TR 80192 Pisum sativum Burdur 50 TR 71699 Pisum sativum Izmir

16 TR 80193 Pisum sativum Burdur 51 TR64147 Pisum sativum Canakkale

17 TR 80199 Pisum sativum Mugla 52 TR61253 Pisum sativum Canakkale

18 TR 45933 Pisum sativum Artvin 53 TR 61277 Pisum sativum Tekirdag

19 TR 40710 Pisum sativum Antalya 54 TR 61280 Pisum sativum Aydimn

20 TR 40715 Pisum sativum Antalya 55 TR 61284 Pisum sativum Tekirdag

21 TR 40682 Pisum sativum Mugla 56 TR 61290 Pisum sativum Tekirdag

22 TR 39061 Pisum sativum Aydin 57 TR 61298 Pisum sativum Tekirdag

23 TR 39071 Pisum sativum Mugla 58 TR 61301 Pisum sativum Giresun

24 TR 43509 Pisum sativum Istanbul 59 TR 61305 Pisum sativum Denizli

25 TR 43619 Pisum sativum Sakarya 60 TR 61307 Pisum sativum Tekirdag

26 TR 43647 Pisum sativum Sakarya 61 TR 61309 Pisum sativum Izmir

27 TR 26306 Pisum sativum Mugla 62 TR 61311 Pisum sativum Edirne

28 TR 42159 Pisum sativum Hatay 63 TR 32230 Pisum sativum Mugla

29 TR 46023 Pisum sativum Trabzon 64 TR 61246 Pisum sativum Kiitahya

30 TR 44916 Pisum sativum Adapazari 65 TR 61287 Pisum sativum Canakkale

31 TR 44939 Pisum sativum Izmit 66 TR 67094 Pisum sativum Tekirdag

32 TR 46469 Pisum sativum Giimiighane 67 TR 61431 Pisum sativum Tekirdag

33 TR 49596 Pisum sativum Antalya 68 TR 61324 Pisum sativum Tekirdag

34 TR 49598 Pisum sativum Hatay 69 TR 69399 Pisum sativum Tekirdag

35 TR 49599 Pisum sativum Izmir 70 TR 70382 Pisum sativum Kirklareli

Yemeklik tane baklagil grubuna listeleri kullanilmustir. Bezelye

giren  tiirlerin  karakterizasyonunda bitkilerinde  c¢ikisla  beraber  tiim
kaliimi yiiksek morfolojik karakterler genotiplerin morfolojik
gozlenerek, karakterizasyonda IBGRI karekterizasyonlar1 uluslararas1  Bitki
(Anonim, 1993; UPOV, 2003) tanitim Tanimlama  Merkezinin (IBGRI)
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belirledigi tanimlama kriterlerine gore
gergeklestirilmistir. Augmented desende
tiretimi yapilan Orneklerin farkli form
gruplarint  ayritili  belirlemek i¢in
gozlenen  karakter  verileri  coklu
degisken analizlerinden Ana Bilesen
Analizi (ABA) kullanilarak (Sneath ve
Sokal, 1973; Clifford ve Stephenson,
1975; Tan, 1983) bitkisel kantitatif ve
kalitatif ozellikler incelenmis ve bu

incelenen ozellikler arasindaki
farkliliklar belirlenmistir.

BULGULAR ve TARTISMA
Calisilan yerel bezelye

populasyonlarinin incelenen 6zellikleri
arasindaki Ana Bilesenlerin Eigen
Degerleri, ylizde varyanslar1 ve yiizde
yigmali varyans degerleri hesaplanarak
Cizelge 2°de verilmistir.

Cizelge 2. Incelenen 6zelliklerde ana bilesenlerin eigen degerleri, varyanslar (%) ve y1igmali

varyans (%) degerleri
No Incelenen Ozellikler Eigen degeri Varyans (%) Ylgllméz!%\)’aryans
1 Bitki Boyu 4.35 27.21 27.21
2 Ik Bakla Yiiksekligi 2.76 17.27 44.48
3 Ana Dal Sayisi 2.24 13.99 58.46
4 Yan Dal Sayis1 1.47 9.17 67.63
5 Bakla Sayis1 1.10 6.85 74.48
6 Dolu Bakla Sayisi 0.95 5.93 80.41
7 Bos Bakla Sayisi 0.78 4.88 85.28
8 Bakla Uzunlugu 0.60 3.77 89.05
9 Tane Sayisi 0.42 2.60 91.65
10 Tohum Sekli 0.41 2.54 94.19
11 Tohum Rengi 0.33 2.09 96.28
12 Tane Rengi 0.30 1.87 98.15
13 Hilum Rengi 0.14 0.87 99.02
14 Bitki Saman Agirlig 0.09 0.54 99.56
15 Bitki Tane Agirligi 0.05 0.33 99.89
16 Parsel Verimi 0.02 0.11 100.00

Yapilan bu ¢aligmada kullanilan bezelye
populasyonlarinin incelenen 6zellikler
bakimindan ilk ti¢ 6zelligin (bitki boyu,
ilk bakla yiiksekligi ve ana dal sayisi)
ana bilesen ylizde varyans degerleri
bezelye  populasyonun  %S50’sinden
fazlasini temsil etmektedir. Bu li¢ 6zellik
ana bilesen icin belirlenen ozellikler
icinde, yerel populasyonlarin ayiriminda
ele alinacak onemli karakter ozellikleri
olarak belirlenmistir (Upadhyaya ve ark.
2011; Singh, ve ark., 2003). Baklagiller

509

gelismekte olan pek ¢ok iilkede temel
protein  kaynagidir. Tane baklagil
germplazmi1 diinyada muhafaza edilen
7,4 milyon 6rnegin %15’ini olusturur.
Bu genetik kaynaklar daha ¢ok morfo-
agronomik ozellikler yoniinden
incelenmistir. Tane kalitesi lizerindeki
verilerin sinirli oldugunu bildirmislerdir.
Yemeklik bezelye populasyonlarinda
Incelenen morfolojik &zelliklere ait Ana
Bilesenlerdeki dagilimlar1 ve degerleri
Cizelge 3°de verilmistir.
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Cizelge 3. Incelenen 6zelliklerin ana bilesendeki dagilimlari/yiikleri

ABA1 ABA?2 ABA3
incelenen Ozellikler (% 27.2) (% 17.3) (% 14)
Bitki Boyu 0.09546 -0.21852 0.55764
Ik Bakla Yiiksekligi 0.07261 -0.28739 0.52048
Ana Dal Sayisi 0.36689 -0.1097 -0.12422
Yan Dal Sayisi 0.2192 0.09506 -0.20105
Bakla Sayis1 0.45239 0.08154 -0.05349
Dolu Bakla Sayisi 0.45817 0.06896 -0.01826
Bos Bakla Sayisi 0.19845 0.17114 -0.19466
Bakla Uzunlugu -0.06421 0.44191 0.11626
Tane Sayist 0.42634 0.06538 -0.1025
Tohum Sekli -0.0599 0.16311 -0.13974
Tohum Rengi -0.02136 -0.3301 -0.30097
Tane Rengi 0.05991 -0.49312 -0.12532
Hilum Rengi 0.04457 0.41469 0.27034
Bitki Saman Agirlig 0.36722 -0.05633 0.23104
Bitki Tane Agirligi 0.12854 -0.12083 0.05771
Parsel Verimi 0.04601 0.19963 0.2039

Incelenen bezelye populasyon ozellikler populasyonlarin ayriminda

0zelliklerinin ana bilesendeki dagilimlari
incelendiginde bakla Sayisi, dolu bakla
sayi1sl, tane sayist, bitki saman agirligi ve
bitki tane agirligi birinci ana bileseni;
Tohum rengi, Bakla uzunlugu, tane
rengi, hilum rengi ve parsel verimi ikinci
ana bileseni; bitki boyu ve ilk bakla
yiiksekligi  {iglincii  ana  bileseni
olusturmustur. Ug ana bilesen igerisinde,
belirlenen ozellikler populasyonlarin
ayriminda temel olabilecek karakter
olarak ortaya ¢ikmaktadir (Cizelge 3).
(Mart ve ark., 2007) Akdeniz ve Orta
Anadolu bolgelerinden topladigi 170
adet nohut genotiplerinde ele alinan
kalitatif  Ozelliklerin  ilk {ic ana
bilesendeki agirliklar1 ve katki paylar
incelendiginde en yiiksek degere birinci
ana bilesen iizerinde birinci dal sayisi ve
cigeklenme giin siiresinin, ikinci ana
bilesen iizerinde ¢igeklenme giin siiresi,
bitkide bakla sayis1 ve bakla
biiytlikliigiiniin, {iclincii ana bilesende ise
yaprak¢ik uzunlugu, bakla biiytkIigi
ozelliklerinin oldugu saptanmustir. Ug
ana bilesen icerisinde, belirlenen
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temel olabilecek karakter olarak ortaya
ciktigini belirtmislerdir. ABA analizine
gore birinci ana bilesende bitkide tane,
bakla, tigiincii dal, ikinci dal sayilar1 ve
bitkide tane agirligs; ikinci ana bilesende
yaprakcik eni, yaprakcik boyu, bakla
boyu. c¢iceklenme ve olgunluk giin
sayilan ile 100 tane agirlig1; iiclincili ana
bilesende ise ¢iceklenme giin sayist ile
baklada tohum sayisinin Ana Bilesenleri
olusturan agirlikli karakterler oldugu ve
bu Ozellikler agisindan Grneklerin
varyasyon sergiledikleri saptanmigtir
(Cinsoy ve ark., 1997). Uygulanan Ana
Bilesen Analizine gore birinci ana
bilesende ¢igek rengi tohum rengi ve
yaprakta yaprakcik sayist: ikinci ana
bilesende bitki tipi. tiiyliiliikk ve yaprakta
yaprakcik sayisi; uguncu ana bilesende
ise yaprakta yaprakcik sayisi ile tohum
sekli ozelliklerinin bilesenleri olusturan
agirlikli karakterler oldugu belirlenmis
olup bu bu oOzellikler agisindan
orneklerin  varyasyon  sergiledikleri
saptanmistir (Cinsoy ve ark., 1997-2).



MAS Journal of Applied Sciences 7(2): 506-518, 2022

EiGEN DEGERI
#

8

9 10

> *

* <* * *

11 12 13 14 15 16

ANA BILESEN NO

Sekil 1. Ana bilesenlerin eingen degerleri

Eingen degerleri 1 den yiiksek olana ana
bilesenler populasyonun
tanimlanmasinda 6nemli rol almaktadir.
5 ana bilesen bezelye populasyonun %75
ini tanimlamaktadir (Sekil 1).

Birinci ve ikinci ana bilesen varyansin
%44.5’in1  tanimlamaktadir. 1. Ana
Bileseni olusturan ana dal sayisi, bakla
sayis1, dolu bakla sayisi, tane sayisi, bitki
saman agirhig;; ve II. Ana Bileseni
olusturan bakla uzunlugu, tohum rengi,
tane rengi, hilum rengi gibi Ozellikler
olmaktadir. I.ve II. ana bileseni olusturan
ozellikler yoniinden 2 grup olusmustur.
[.grup tohum rengi ve tohum sekli ve
bakla uzunlugu yoniinden olusurken,
I.grup bakla sayisi, tane sayisit ve ana
dal sayis1 gibi benzer 6zellikler etrafinda
gruplanmustir (Sekil 2).

ikinci ve iiciincii ana bilesen varyansin
%31.3’nii  karsilamaktadir. II. Ana
Bileseni olusturan bakla uzunlugu,
tohum rengi, tane rengi, hilum rengi; ve
III. Ana Bileseni olusturan bitki boyu ve
ilk bakla yiiksekligi gibi o6zellikler
olmaktadir. ikinci ve iigiincii ana bilesen
yoniinden 1ii¢ grup olusmustur. Bu
gruplarin en biiyiigii olan birinci grup her
iki ana bileseni olusturan oOzellikler
yoniinden ortalamaya yakin degerler
almistir. Birinci grup bitki boyu, parsel
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verimi, bitkide tane agirligi, dolu bakla
sayist ve tane sayist Ozellikleri ile
gruplandirilirken; Ikinci grup tohum
rengi ve tane rengi yOniinden
gruplandirilirken, {g¢iinci grup tohum
sekli, yan dal sayis1 ve bakla sayisi

yoniinden  gruplart  olusturmuslardir
(Sekil 3).
Birinci ve liciincii ana bilesen

varyansin %41.2°ni karsilamaktadir. 1.
Ana Bileseni olusturan ana dal sayisi,
bakla sayisi, dolu bakla sayisi, tane
sayisi, bitki saman agirligi; ve III. Ana
Bileseni olusturan bitki boyu ve ilk bakla
yiiksekligi gibi 0Ozellikler olmaktadir.
Birinci ve ii¢lincii ana bilesen 6zellikleri
yoniinden iki grup olusmustur. Bezelye
populasyolart1  tohum  sekli, bakla
uzunlugu, tohum rengi yoniinden birinci
grup, bitki saman agirligi, dolu bakla
sayisi, ana dal sayisi yoniinden ikinci
grubu olusturmustur (Sekil 4). Yemeklik
tane baklagiller serin ve sicak mevsim
baklagilleri olarak ayrilmaktadir. Serin
mevsim baklagilleri mercimek (Lens
culinaris  Medik.), nohut (Cicer
arietinum L.), bakla (Vicia faba L.), ve
bezelyeyi (Pisum sativum L.); sicak
mevsim baklagilleri de boériilce (Vigna
ungiuculata L.) ve fasulye (Phaseolus
vulgaris L.) bitkilerinden olusmaktadir.
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Nohut ve mercimek tiirlerinin gen
merkezi Tiirkiye’dir (Tugay, 2017).
Acikgdz ve ark. (1994), ele aldiklari
nohut  populasyonlarinda  incelenen
ozellikler agisindan 5 grup olustugunu,
bitkideki dolu bakla sayisi, bakla sayisi,

tane sayisi, bitki agirhigi, 2. ve 3. dal
sayisi, bitki tane agirligi, yesil bitki
agirhgl, yaprakeik genisligi, yiiz tane
agirhigy, bitki boyu 6zelliklerinin ayirima
temel olabilecegini belirtmislerdir.

ABA 1ve ABA 2

ABA 2 (% 17,3)
o & A NONAOO®

4
~

® 32
27

ABA 1 (% 27,2)

Sekil 2. Bezelye orneklerinin abal ve aba2 bilesenlerdeki dagilimi

Incelenen ozelliklerin  Ana  Bilesendeki
etkisini/dagilimmi  gosteriyor, oOzellik
merkeze ne Kkadar uzaksa o kadar etkili
olmaktadir. |. Ana Bilesen ana dal sayisi,
bakla sayisi, dolu bakla sayisi, tane

I1.Gru

ABA 3 (% 14)
o N A N O N A O ®

-2

sayisi, bitki saman agirligi 6zellikleri ve
II. Ana Bilesen bakla uzunlugu, tohum
rengi, tane rengi, hilum rengi o6zellikleri
popililasyon ayriminda 6nemli 6zellikler
olmaktadir (Sekil 2).

ABA 2 ve ABA3

I.Grup

I.Grup

0

ABA 2 (% 17,2)

Sekil 3. Bezelye 6rneklerinin aba 2ve aba 3 bilesenlerdeki dagilim
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II. Ana Bilesen bakla uzunlugu, tohum
rengi, tane rengi, hilum rengi 6zellikleri
ve Ill. Ana Bilesen bitki boyu ve ilk
bakla yiiksekligi ozellikleri popiilasyon
ayriminda 6nemli 6zellikler olmaktadir.

N R OO 0

ABA 3( %14)

o & &~ N o

-2

Incelenen ozelliklerin  ana  bilesendeki
etkisini/dagilimim ~ gosteriyor,  ozellikler
merkeze ne kadar uzaksa o kadar etkili
olmaktadir (Sekil 3).

ABA 1ve ABA3

0 2

ABA 1(% 27,2)

Sekil 4. Bezelye 6rneklerinin ABA 1 ve ABA 3 bilesenlerdeki dagilimi

I. Ana Bilesen Ana Dal Sayisi, Bakla
Sayisi, dolu bakla sayisi, tane sayisi,
bitki saman agirligi o6zellikleri ve Il
Ana Bilesen bitki boyu ve ilk bakla
yiiksekligi ~ Ozellikleri ~ popiilasyon
ayriminda 6nemli 6zellikler olmaktadir.
Incelenen &zelliklerin  Ana  Bilesendeki
etkisini /dagihmimi gosteriyor,  Ozellik
merkeze ne kadar uzaksa o kadar etkili
olmaktadir (Sekil 4).
Bezelye Genotipleri
Tliskileri

70 adet yerel bezelye genotiplerinin
ozelliklerin  morfolojik, agronomik
karekterizasyonlar1 sonucunda incelenen

ve Benzerlik

genotiplerin birbirleriyle olan yakinlik
ve uzaklik Dbenzerlik iligkisilerini
belirleyebilmek  amaciyla  Cluster
Analizi yapilmistir. Cluster Analizi
sonucunda da olusan dendrogramda
Tfarkli grup olusmustur (Cizelge:4)
(Sekil:5) Konya’da 4 ¢esit ve 12 saf
hattin ~ kullanildigi ~ bir  ¢aligmada
genotipler 11 6zellik bakimindan cluster
analizine tabi tutulmus olup genotipler
arasinda onemli farkliliklarin bulundugu
ve fasulye genotiplerinin iki ana ve her
ana grubunda kendi igerisinde ¢ok sayida
alt gruba ayrildig1 belirtilmistir (Ceyhan
ve ark., 2009; Ulker, ve ark. 2008.)

Cizelge 4. Cluster analizi sonucunda elde edilen bezelye popiilasyonlarinin gruplari

Grup No Populasyonlar Toplam Populasyon adedi
1 1,2,24,11,4,6,40,8,56,61,12,35,60,13,15,44,46,67,68,41 | 20

2 7,55,54,58,29,33,65,34,59,64,62,30,42 13

3 25,31,26,45 4

4 9,21,23,47,69,70,20,27 8

5 14,17,22,18,19,49,50 7

6 3,32,38,37,46,28,53,10,51,43 10

7 5,52,63,36 4
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Cluster analizi sonucunda 7 farkli grup
olusmus ve her grupta farkli sayida
populasyon yer almistir. Birinci grupta
20, ikinci grupta 13 ve altinci grupta 10
populasyon  genotipi yer almistir
(Cizelge 4). Arasgtirmada kullanilan 70
bezelye yerel genotiplerinin incelenen
ozellikleri cluster (kiimeleme) analizi
yoluyla karsilastirilmis ve elde edilen
dendrogram Sekil 5’de verilmistir.
Yapilan cluster analizinde 1 grupta yer
alan 4-6 ve 13-15; ikinci grupta yer alan
67-68 ve 33-65; ve 4grupta yer alan 70-
20 nolu genotiplerin analiz edilen
ozellikleri bakimindan birbirlerine en
yakin;1-36 genotipler ise birbirinden en
farkli yerel bezelye genotipleri olarak
tepit edilmistir. Sekil 5’de
incelendiginde bezelye genotiplerinin
incelenen ozellikler bakimindan
varyasyonlarinin ~ yliksek  derecede

514

oldugu ve gruplar arasinda genotipler
cok sayida alt gruplardan olustugu tespit
edilmigtir.  Gruplar incelendiginde 1.
grup icerisinde 20tane genotip yer
almaktadir. Bu genotipler farkli gruplar
altinda kiimelesmislerdir. 2.grup
icerisinde 13tane genotip ve farkli
gruplar altinda kiimelesmislerdir; 3.grup
icerisinde 4tane genotip ve farkli grup
altinda kiimelesmeler belirlenmistir.
Bezelye genotipleri igerisinde yapilacak
1slah caligmalarinda incelenen
parametreler bakimindan timitar
genotipler, yeni cesitlerin
gelistirilebilmesi bakimindan zengin bir
genetik  kaynak  ortaya koydugu
belirlenmistir. Ozellikle verimli, dik
gelisen, makinali  hasata  uygun
genotiplerin 1slah kademelerinde
degerlendirilmesi uygun olacaktir.
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-

Sekil 5. Ana Bilesen Analizi sonucunda olusan dendrogman dagilimi

SONUC ve ONERILER

Yapilan bu ¢alismada Tiirkiye’de
yetistirilen yerel bezelye
populasyonlarinin =~ Dogu  Akdeniz
bolgesi i¢in kislik ekimde incelenen
ozelliklerin morfolojik karekterizasyonu
yapilmistir. Bezelye populasyonlarinin
ana bilesendeki dagilimlari, ilk ii¢ ana
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bilesendeki agirliklar1 ve katki paylar
incelendiginde birinci ana bilesen
iizerinde bakla sayisi, dolu bakla sayisi,
tane sayisi, bitki saman agirlig1 ve bitki
tane agirligi; ikinci ana bilesen tlizerinde
tane rengi, bakla uzunlugu, tane rengi,
hilum rengi ve parsel verimi; ii¢iincii ana
bilesende ise bitki boyu ve ilk bakla
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yuksekligi  6zelliklerinin  en yiiksek
degerlere sahip oldugu tespit edilmistir.
Yiriitilen bu ¢alisma ile, Eingen
degerleri 1 den yiiksek olan ana
bilesenlerin populasyonun
tanimlanmasinda 6nemli rol aldig:
saptanmistir. 5 ana bilesen bezelye
populasyonun % 75 ini tanimlamaktadir.
Adana lokasyonunda yiiriitilen 70
genotipin  kullanildigi  bu ¢alismada
Cluster analizine tabi tutulmus olup
genotipler arasinda 6nemli farkliliklarin
bulundugu ve bezelye genotiplerinin
yedi ana ve her ana grubunda kendi
igerisinde ¢ok sayida alt gruba ayrilarak
kiimeler olusturarak genetik varyasyon
zenginligini ortaya koydugu
belirlenmistir. Dogu Akdeniz Bolgesi
kislik ekimlerinde 1i¢ ana bilesen
igerisinde, belirlenen ozellikler
populasyonlarin ayriminda  temel
olabilecek  karakter olarak ortaya
cikmaktadir. Ciftciler tarafindan
secilerek ve dogal seleksiyon ile bir
yoreye uyum saglamis olan kiiltiir bitkisi
cesitleri, yerel cesit, kOy ¢esidi ya da koy
populasyonu olarak adlandirilir (S6zen
ve ark.2019; Bozoglu, ve ark. 2007).
Yerel ¢esitler, ¢iftgiler tarafindan zaman
icerisinde  genellikle yiiksek kalite
ozelliklerine sahip bolgeye adapte olmus
bireylerin secilmesi ve birbirini izleyen
nesillerdeki secilen bireylerle
yetistiriciligin ~ stirdiiriilmesi  sonucu
ortaya ¢cikmistir (Tugay, 2017). Sonug

olarak Dogu Akdeniz Bodlgesinde
Tiirkiyenin farkl Bolgelerinden
toplanmis Izmir - Menemen gen

bankasindan temin edilen Orneklerle
ylriitiilen bu ¢aligma, bezelye gen
kaynaklar1 materyalinde, populasyonlar
arasindaki varyasyon genisligini ortaya
koymasi bakimindan énemlidir. Bir 1slah
kaynagi olarak yerel populasyonlar
Ozellikle hastaliklara dayamiklilik ile
diger kantitatif ve kalitatif karekterlerin
aktarilmasinda ve genetik varyasyonun
genigletilmesinde kullanilmaktadir. Ana
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bilesen analizindeki gruplarin
olusmasin1 agirlikli olarak etkileyen
ozellikler incelendiginde; bu 6zelliklerin
kendi aralarindaki ve tane verimi ile olan
korelasyonlarinin ~ 6nemli,  verime
dogrudan ve dolayl etkilerinin yiiksek
oldugu bilinmektedir (Acikgoz ve ark.
1998), (Mart ve ark 2003). Burada
1slahct agisindan 6nemli olan, 1slah
programinda  yararlandigi  6zellikler
yoniinden populasyonlarin  ayrimina
temel olan bu oOzelliklerde yiiksek
degerlere sahip olan populasyonlarin
belirlenerek  1slahcinin  kullanimina
sunulmasidir.
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