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Ozet

2019 yilindan itibaren biitlin diinyada goriilen Covid-19 viriis salgini, insan beslenmesinde birgok bitkinin
dretimi gibi bugday iretiminin de ne denli 6nemli oldugunu agikca gdstermistir. Bu siirecte iilkelerin kendi
vatandaglaria gerekli temel ihtiyaclarini karsilamalari konusunda zorlandiklari ve talebi karsilayamadiklari goriilmiis
olup, bu tiir diinya geneli salginlara karsi onlemlerin alinmas: konusunda, bitkisel iiretimin artirilmasiyla gida
ihtiyacinin karsilanmasi hedeflenmektedir. Bu ¢alismada bazi ekmeklik bugday genotiplerinin (yerel genotipler, ticari
cesitler, CIMMYT hatlar1 ve Dicle Universitesi Ziraat Fakiiltesi hatlar1); sirta ekim sisteminde, destekleyici sulamayla
ve arttirilmig giibreleme ile birlikte maksimum diizeyde verim ve kalite elde edilmesi amaglanmistir. Yapilan SPAD
Olglimlerinde en yiiksek degere sahip genotip DZE-7 (60.93) iken en diisiik degere sahip genotip YE-47 (42.92) olarak
goriilmiistiir. Normalize edilmis vejatasyon indeksi (NDVI) bakimindan en yiiksek degere sahip genotip 0.82 ile Avaric
ve en diisiik degere sahip genotip ise 0.62 ile Sagittario genotiplerinde gdzlenmistir. Bagaklanma giin say1s1 bakimindan
en erkenci 138.7 giin ile 14 STEMRRSN 6037 genotipi olurken, en gegegi 162.56 giin ile DZE-3 genotipi olmustur.
Metrekarede basak sayisi bakimindan en yiiksek degeri veren 557.71 basak/m2 ile YE-98 genotipi iken en diisiik degere
sahip genotip 239.67 basak/m?2 ile YE-68 genotipi olmustur. Tane verimi en yiiksek genotip degerine sahip genotip
375,74 kg/da ile DZE-3 genotipinden elde edilirken, en diisiik deger ise 89,43 kg/da ile BeskOprii genotipinde
bulunmustur. En yiiksek protein orani degerine sahip genotip %19,37 ile YE-98 genotipinden elde edilirken, en diisiik
deger ise %13,13 ile 13 STEMRRSN 6024 genotipinde bulunmustur ayrica en yiiksek yas gluten orani degerine sahip
genotip %43,36 ile YE-98 genotipinden elde edilirken, en diisiik deger ise %29,4 ile 13 STEMRRSN 6024 genotipinde
belirlenmistir.
Anahtar Kelimeler: Ekmeklik bugday, verim, sirta ekim, genotip

Investigation of Some Bread Wheat (Triticum aestivum L.) Genotypes In Terms of Morphological,
Physiological, Yield And Quality In Bed Planting System

Abstract

The Covid-19 virus epidemic, which has been seen all over the world since 2019, has clearly shown how
important wheat production is, like the production of many plants in human nutrition. In this process, it has been
observed that countries have difficulties in meeting the necessary basic needs of their own citizens and cannot meet the
demand, and it is aimed to meet the food needs by increasing plant production in order to take precautions against such
worldwide epidemics. In this study, some bread wheat genotypes (local genotypes, commercial varieties, CIMMYT
lines and Dicle University Faculty of Agriculture lines); In the bed planting system, it is aimed to achieve maximum
yield and quality with supportive irrigation and increased fertilization. In SPAD measurements, the genotype with the
highest value was DZE-7 (60.93), while the genotype with the lowest value was YE-47 (42.92). The genotype with the
highest value in terms of normalized vegetation index (NDV1) was observed in Avaric with 0.82 and the lowest value
with 0.62 in Sagittario genotypes. In terms of number of days to head, the earliest was 14 STEMRRSN 6037 genotype
with 138.7 days, while the latest was DZE-3 genotype with 162.56 days. While the genotype with the highest value
was YE-98 with 557.71 spikes/m?, the genotype with the lowest value was YE-68 with 239.67 spikes/m?. While the
genotype with the highest grain yield was obtained from the DZE-3 genotype with 375.74 kg/da, the lowest value was
found in the Beskoprii genotype with 89.43 kg/da. While the genotype with the highest protein ratio value was obtained
from the YE-98 genotype with 19.37%, the lowest value was found in 13 STEMRRSN 6024 genotypes with 13.13%,
and the genotype with the highest wet gluten ratio value was YE-98 with 43.36%. while the lowest value was
determined with 29.4% in 13 STEMRRSN 6024 genotypes.
Keywords: Bread wheat, yield, bed planting, genotyp
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GIRIS

Bugday, genis  adaptasyon
yetenegi  sayesinde Diinya’da ve
Tiirkiye’de stratejik bir {irlin olmast
(Koca ve ark.,, 2011), tarla tarmm
igerisinde ekim alanm1 ve iiretim miktar1
bakimindan 6nemli bir yere sahip olmasi
(Aydogan ve ark.,, 2020), insan
beslenmesindeki en  temel gida
maddelerinin elde edildigi tarla bitkisi
olmas1 (Atak, 2017), ekmek, bulgur,
makarna ve biskiivi sanayisi agisindan
temel hammadde olusu (Sahin ve ark.
2016) ve diinya aclik sorununun
¢Oziimiinde temel tahil tlirlerinden birisi
olmast (Tonk ve ark., 2017) gibi
nedenlerden dolay1 her zaman 6nemini
korumustur. 2019 yilindan itibaren biitiin
diinyada goriilen Covid-19 viriis salgini,
insan beslenmesinde bir¢ok bitkinin
iretimi gibi bugday lretiminin de ne
denli  6nemli  oldugunu  acike¢a
gostermistir. Bu siirecte iilkelerin kendi
vatandaglarina gerekli temel ihtiyaglarini
karsilamalar1 konusunda zorlandiklar1 ve
talebi karsilayamadiklari goriilmiis olup,

bu tiir diinya geneli salginlara karsi
Oonlemlerin alinmasi konusunda, bitkisel
iiretimin artirilmasiyla gida ihtiyacinin
karsilanmasi hedeflenmektedir.
Diinyada bitkisel tliretim alanlarinin her
gecen glin  parcalanarak  azaldigi
bilinmektedir. Daha fazla iiretim
yapilacak  alanlarin  kaybolmasiyla
iretimdeki artis daha ytiksek verimli ve
kaliteli tohumlarin elde edilmesiyle
saglanmaktadir. Bu calismada baz
ekmeklik bugday genotiplerinin (yerel
genotipler, ticari cesitler, CIMMYT
hatlar1 ve Dicle Universitesi Ziraat
Fakiiltesi hatlar1); sirta ekim sisteminde,
destekleyici sulamayla ve arttirilmig
giibreleme ile Dbirlikte maksimum
diizeyde verim ve kalite elde edilmesi
amaclanmustir.

MATERYAL ve YONTEM

Calisma, 2020-2021 yetistirme
doneminde Dicle Universitesi Ziraat
Fakiiltesi Tarla Bitkileri Bolimii
Aragtirma ve Uygulama Alani’nda
ylrlitilmistir.

Cizelge 1. Denemede kullanilan materyallerin listesi

Kaynak No | Genotip Kaynak No Genotip
1 | Ceyhan-99 44 13 STEMRRSN 6061
2 | Ding 45 13 STEMRRSN 6097
KONTROL CESITLERIi 3 | Empire 46 13 STEMRRSN 6156
4 |Dz21-1 47 14 STEMRRSN 6004
5 | wafia 48 14 STEMRRSN 6013
6 | Alada 49 14 STEMRRSN 6023
7 | Aldane 50 14 STEMRRSN 6037
8 | Altinbagak 51 14 STEMRRSN 6038
9 | Avaric CIMMYT HATLARI 52 14 STEMRRSN 6051
10 | Beskoprii 53 14 STEMRRSN 6055
TiCARI CESITLER 11 | Bezostaya 54 14 STEMRRSN 6077
12 | Cemre 55 24HTWSN-2058
13 | Cham-6 56 27SAWSN-3014
14 | Eagle Rock 57 34 SAWSN 3251
15 | Ekiz-43 58 35 SAWSN 3129
16 | Envoy 59 35 STEMRRSN 1020
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Cizelge 1. Denemede kullanilan materyallerin listesi (devami)

Kaynak No | Genotip Kaynak No | Genotip
17 | Esperia 60 |35 STEMRRSN 1106
18 | Gelibolu 61 |35 STEMRRSN 1157
19 | Goksu-99 62 |35 STEMRRSN 1162
20 | Hakan 63 |35 STEMRRSN 1171
CIMMYT HATLARI
21 | Harmankaya-99 64 | 6HTWSN-42
22 | Hilar 65 | BHTWSN-81
23 | Karacadag-98 66 | 6STEMRRSN-6125
24 | Magenta 67 | 8HTWSN-4415
25 | Masaccio 68 | YE-47
26 | Murat-1 69 | YE-48
27 | Nurkent . 70 | YE-51
YEREL GENOTIPLER
. . . 28 | Nusrat 71 | YE-68
TICARI CESITLER -
29 | Osmaniyem 72 | YE-71
30 | Pandas 73 | YE-98
31 | Rumeli 74 | DZE-1
32 | Sagittario 75 | DZE-2
33 | Selimiye 76 | DZE-3
34 | Seri-2013 77 | DZE-4
35 | Soyer-02 78 | DZE-5
36 | Sonmez-2001 .. 79 | DZE-6
D.U.Z.F. HATLARI
37 | Tekirdag 80 | DZE-7
38 | Victoria 81 | DZE-8
39 | Yitpi 82 | DZE-9
40 | Young 83 | DZE-10
41 | 13 STEMRRSN 6003 84 | DZE-11
CIMMYT HATLARI 42 | 13 STEMRRSN 6005 85 | DZE-12
43 | 13 STEMRRSN 6024
Cizelge 2. Deneme alanina ait toprak analiz sonuglari
Analiz Sonugclari
Analiz Ad1 Sonuglar
Saturayon (%) 63.20 Killi Tinh
Tuzluluk (Saturasyon Camuru) (dS/m) 1.03 Tuzsuz
% Tuz (Hesaplama ile) TS 8334 0.042 Tuzsuz
pH (Saturasyon Camuru) 8.15 Hafif Alkali
Kirec (Kalsimetrik) (%) 10.59 Orta
Organik Madde (Walkey Black) (%) 0.77 Diisiik
Azot (Hesaplama ile) (%) 0.04 Diisiik
Fosfor (Olsen Spektrometre) (ppm) 6.00 Diisiik
Potasyum (A. Asetat-1CP) (ppm) 493.26 Cok Yiiksek
Kalsiyum (A. Asetat-1CP) (ppm) 10693.12 Cok Yiiksek
Magnezyum (A. Asetat-ICP) (ppm) 616.32 Orta
Sodyum (A. Asetat-ICP) (ppm) 14.37 Diisiik
Demir (DTPA-ICP) (ppm) 8.86 Cok Yiiksek
Bakir (DTPA-ICP) (ppm) 1.72 Orta
Mangan (DTPA-ICP) (ppm) 23.10 Orta
Cinko (DTPA-ICP) (ppm) 0.29 Diigiik
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Cizelge 3. Diyarbakir ili iklim degerleri (Meteroloji Genel Miidiirliigii Iklim Verileri 2020-21)

SICAKLIK (°C) YAGIS (mm)

AYLAR Uzun yillar ay ortalamasi | Son ay ortalamasi1 | Uzun yillar ay ortalamasi Son ay toplam

Arahk 4.1 5.7 84.6 30.8

Ocak 18 5.1 825 46.0

Subat 3.8 8.2 79.0 32.9

Mart 8.5 9.5 76.4 57.9

Nisan 13.9 17.2 81.0 7.3

Mayis 19.3 24.6 54.0 3.6

Ortalama-Toplam 8.56 11.71 457.5 178.5
Deneme metodu ve uygulanmasi tarthinde kurulmustur. Yabanct ot

Aragtirma sirta  ekim  tarim kontrolii: Yabanci otlarla miicadele

sisteminde Augmented Deneme amaciyla 10.02.2021 tarihinde genis

Desenine gore her biri 25 siradan olusan
4 blok seklinde kurulmustur.

yaprakli yabanci otlara Hektas-Resital
Duo ila¢ kullanilmistir. Uygulama 60

Arastirmada uygulanan tarimsal ml/da hesabiyla yapilmistir. Daha sonra
islemler sirtlar  arasinda ¢ikan dar yaprakl

Toprak hazirligi: On bitki hasadi yabanct otlar ¢apa makinast ile
yapildiktan sonra deneme alaninda temizlenmistir.  Sulama: Calismada
sonbaharda ilk yagmurlardan sonra ekim bitkilere sulama yapilmasi amaciyla
oncesi pullukla derin siiriildiikten sonra, sirtlara  damlama  sulama  sistemi
diskaro c¢ekilmistir. Ardindan ekim dosenmistir. Ilk sulama uygulamasi
yapilmak iizere sirtlar agilmis ve markor bitkilerin sapa kalkma doneminde
ile tohum yatagi hazir hale gelmistir. yapilmis olup, 15 giin araliklarla

Ekim: Parsel alan1 0.2 x 3 = 0.6 m? olarak
ayarlanmig, sira ilizeri mesafe 5 cm
olacak sekilde her parsel 2 siradan
olusmus olup ekim islemi elle

tekrarlanmak {izere 5 defa sulama
yapilmistir. Verilen su miktar1 yetistirme
donemi boyunca toplam 425 mm/da
olarak belirlenmistir. Glibreleme:

yapilmistir. Calisma 7 Aralik 2020
Cizelge 4. Denemede verilen graniil giibre formlar1, uygulama zamani, sekli ve miktari

Tarih Kullanilan Uriinler | kg/da | % Aktif Bilesen/kg N P S K20 | Uygulama Sekli

07.12.2021 | Kompoze (20-20-0) | 28.0 20(N)-20(P) 557 | 557 | 0 0.00 | Serpme Yéntemi ile

02.03.2021 | Ure (46-0-0) 2.0 46(N) 088 | 0 0 0.00 | Serpme Yontemi ile
Potasyum Siilfat 4.12 51(K;0) 0 0 2.10 | Serpme Yontemi ile

17.03.2021 | Agromin K 32.8 25(K;0) 0 0 8.20 | Serpme Yontemi ile
Amonyum Siilfat 10 20.5(N)-24(S) 205 | 0 | 24 | 000 |Damlama Sulama Sistemi ile

01.04.2021 | Amonyum Siilfat 10 20.5(N)-24(S) 2.05 0 2.4 0.00 | Damlama Sulama Sistemi ile

16.04.2021 | Amonyum Siilfat 10 20.5(N)-24(S) 2.05 0 2.4 0.00 | Damlama Sulama Sistemi ile

11.05.2021 | Amonyum Siilfat 10 20.5(N)-24(S) 2.05 0 2.4 0.00 | Damlama Sulama Sistemi ile

27.05.2021 | Amonyum Siilfat 10 20.5(N)-24(S) 2.05 0 2.4 0.00 | Damlama Sulama Sistemi ile

kg/da basina toplam besin girdisi 16.7 | 557 | 12.0 | 10.30

Cizelge 5. Denemede verilen yaprak giibresinin formu, uygulama zamani ve miktar1 (g/da)

Tarih Kullamilan Uriinler | g/da | % Aktif Bilesen/Kg N KO |[MgO | B Fe [Mn| Zn
13(N), 5(K;0), 6.8(MgO),
17.03.2021 Agrumin TT 225 | 0.3(B), 2(Fe), 4(Mn), 3(Zn) 20.25|11.25| 153 |0.67| 45| 9 | 6.75
13(N), 5(K;0), 6.8(MgO),
1.04.2021 Agrumin TT 225 | 0.3(B), 2(Fe), 4(Mn), 3(Zn) 29.25[11.25| 153 |0.67| 45| 9 | 6.75
13(N), 5(K;0), 6.8(MgO),
16.04.2021 Agrumin TT 225 | 0.3(B), 2(Fe), 4(Mn), 3(Zn) 29.2511.25| 153 |0.67| 45| 9 | 6.75
13(N), 5(K,0), 6.8(MgO),
11.05.2021 Agrumin TT 225 |0.3(B), 2(Fe), 4(Mn), 3(Zn) 29.25 [ 11.25| 153 [ 067 45 | 9 | 6.75
13(N), 5(K;0), 6.8(MgO),
27.05.2021 Agrumin TT 225 | 0.3(B), 2(Fe), 4(Mn), 3(Zn) 20.25|11.25| 153 |0.67| 45| 9 | 6.75
g/da bagina toplam besin elementi girdisi 146.2 | 56.25 | 76.5 [3.35[225| 45 | 33.75
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Hasat: Hasat islemi 15.06.2021 tarihinde
orak aleti kullanilarak el ile yapilmstir.
Hasat edilen bitkiler tahil harman
makinesi ile harmanlanmistir.
Denemede incelenen bitkisel 6zellikler
ve inceleme yontemleri

Bayrak yaprak klorofil igerigi
(SPAD): SPAD 502 Chlorophyll-Meter
(Minolta. Osaka. Japan) aleti
kullanilarak, giinesin tepede (10.%0-12.%)
oldugu saatler arasinda bagsaklanma
doneminde Olgiilmiistiir.
Normalize edilmis vejetasyon indeksi
(NDVI): Olgiimler agik ve riizgarsiz
havada, bitki yilizeyinin yagmur, ¢ig
vs.’den 1slanmadigi donemde, giines
151811 yiiksek oldugu giiniin 11:%0-15:%
saatleri  arasinda  Green  Seeker
(Handheld crop) aleti kullanilarak
yapilmustir. Cihaz parsele yatay tutulup,
parselin tam ortasini dlgecek sekilde ve
parsel boyunca yiiriinerek en az 5 sn
boyunca &lgiim  yapilmustir.  Olgiim
basaklanma doneminde yapilmistir.
Yaprak alan indeksi: LAI-2200 (LI-
COR) Plant canopy analyzer cihazi
kullanilarak bagsaklanma doneminde, her
sirada yarim metre icerden cihaz toprak
seviyesinde tutulup ol¢iim alinmistir.
Bagaklanma giin say1si (giin): Bitki ekim
tarihi ile birlikte her parseldeki bitkilerin
%70'inde  basagin  bayrak yaprak
kinindan '2 oraninda ¢iktigi doneme
kadar gecen siire basaklanma giin sayis1
olarak hesaplanmustir.
Fizyolojik olum siiresi (giin): Bitki ¢ikis
tarihi ile her parseldeki bitkilerin %95
oraninda sarardig tarih arasindaki giin
sayis1 hesaplanmistir.
Bayrak yaprak dikligi (0-90 °C): Bayrak
yaprak ayasinin sapla yaptig1 0-90 °C’lik
ag1, skala olarak kullanilmis olup
basaklanma doneminde gozlemlenerek
puanlanmustir.

Bayrak yapragm kivrilmas:  (1-9):
Bayrak yapragin donmesiyle ilgili
gozlemler basaklanma  doneminde,

yapragin donme orani (katlanma), 1-9
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skalas1 kullanilarak (1= kivrilma yok
veya yaprak ucundan hafif¢e kivrilmas,
5= yaprak orta derecede kivrilmis, 9=
yaprak sikica kivrilmig) gdzlemlenerek
puanlanmistir.

Basakta mumsuluk (1-9): Basaklanma
doneminde basaktaki mumsuluk 1-9
skalasina gore go6zlemlenerek puan
verilmistir (1-yok veya cok zayif, 3-
zayif, 5-orta, 7-kuvvetli, 9-¢cok kuvvetli).
Sapta mumsuluk (1-9): Basaklanma
doneminde saptaki mumsuluk 1-9
skalasina gore gozlemlenerek puan
verilmistir (1-yok veya cok zayif, 3-
zayif. 5-orta, 7-kuvvetli, 9-¢ok kuvvetli).
Bitki boyu (cm): Hasat oncesinde her
siradan rastgele secilmis basagi olan 10
bitki, toprak seviyesinden en ugtaki
basak¢iga kadar olan kismi Ol¢tilmiistiir
(basak kilgiklar1 harig).

Sapin ortadan enine kesitinin kalinlik
durumu (mm): Hamur olum déneminin
baslangici ile tanenin sertlestigi donem
arasinda (Zadoks 80-92) 20 adet bitkide,
ana sapin yerden 5 cm yiikseklikteki
bolimiinden kesilerek enine kesitin
kalmhik  durumu  dijital  kumpas
kullanilarak belirlenmistir.

Metrekarede basak sayist (adet/m?):
Hasat oncesi, parsellerin metrekaredeki
basak saymmlar1 yapilmistir. Olgiim, bir
sirt lizerindeki 50 cm uzunlukta 2 sira
iizerinden yapilmis olup, daha sonra 1

metrekarelik alandaki basak sayist
hesaplanmustir.

Basak uzunlugu (cm): Her sirttan
tesadiifen almman 10’ar adet basak
orneklerinin uzunlugu olgtilerek
ortalamalarinin alinmasiyla
belirlenmistir.

Basakta basakcik sayis1i (adet): Her
sirttan tesadiifen alinan 10’ar adet basak
orneklerinin  basakgiklar1  sayilarak
ortalamalarinin alinmasiyla
belirlenmistir.

Basakta tane sayisi (adet): Her sirttan
tesadiifen alman 10’ar adet basak
orneginden elde edilen tanelerin sayilip
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ortalamalarinin alinmasi ile
belirlenmistir.
Basakta tane agirhigi (g): Her sirttan

tesadiifen alinan 10’ar adet basaktan elde

edilen taneler tartilip ortalamalan
hesaplanarak bagakta tane agirligi gram
olarak belirlenmistir.

Tane verimi (kg/da): Hasat sonunda, her
sirttan elde edilen tane triini 0.01 g
hassas terazide tartarak elde edilen
rakamlar kg/da cinsinden
hesaplanmustir.

Bin tane agirligi (g): Her sirttan alinan
orneklerden bin tane sayma cihazinda
400 adet tane sayilip tartilmis ve elde
edilen verilen ortalamasi 2.5 ile
carpilarak belirlenmistir.

Protein orani (%): Her sirttan alinan
orneklere tane protein oranini aninda
Olcebilen tasmabilir NIT ol¢iim cihazi
GrainSense ile Ol¢lilmiistiir.

Yas gluten orani (%): Her sirttan alinan
orneklere yas gluten oranmni aninda
Olcebilen tasimabilir NIT ol¢iim cihazi
GrainSense ile Ol¢lilmiistiir.

Hasat sonunda elde edilen gozlem
sonuglart Augmented Deneme Desenine
gore JMP Pro (13.0) istatistik paket
programi ile varyans analizine tabi
tutulmus ve ortalamalar arasindaki fark
DUNCAN’a gore belirlenmistir. Normal
dagilima uymayan veriler
transformasyona tabi tutulmustur.

BULGULAR ve TARTISMA

Bayrak yaprak klorofil igerigi
(SPAD) en yiiksek deger 60.93 ile 80
nolu genotipten, en diisik deger ise
4293 ile 68 nolu genotipten elde
edilmistir ve genotipler arasi ortalama
52.6 olarak elde edilmistir. Yildirim ve
ark. (2011), SPAD metre degerlerinin
tane verimiyle hem basaklanma hem de
tane dolum doneminde gicli iliski
gosterdigini  ve bu iliskinin  bitki
seleksiyonunda kullanilabilirligini
artirdigin1  belirtmislerdir. Normalize
edilmis vejetasyon indeksi (NDVI)
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bakimindan en yiliksek degere sahip
genotip 0.82 ile Avaric ve en diisiik
degere sahip genotip ise 0.62 Sagitario
genotiplerinden elde edilmistir. Thapa ve
ark. (2019), bugdayin biliylime mevsimi
boyunca NDVI 6l¢iimiiniin, fenolojik ve
morfolojik degisikliklerin tane verimi
tizerindeki etkisini  degerlendirmeye
yardimc1  olacagmi  bildirmislerdir.
Yaprak alan indeksi bakimindan en
yiksek degeri veren 6,15 ile Altinbasak
genotipi iken en diisiik degere sahip
genotipler 1.3 ile Young ve DZE-7
genotiplerinden elde edilmistir. Bayhan
ve ark. (2019), yaprak alani indeksi
degerinin  yiiksek  veya  diisiik
olmasindan ziyade her genotip icin
optimum degerinin belirlenmesinin daha
cok oOnem tasidigini bildirmislerdir.
Ekmeklik bugday genotiplerinden en
erken basaklanan genotip 138.7 ile 14
STEMRRSN 6037 genotipi olurken en
gec basaklanan genotip ise 162.56 ile
DZE-3 genotipinde gdzlemlenmistir.
Bilgin ve Korkut (2005), yaptiklart bir
calismada, bagsaklanma giin sayisinin az
oldugu genotiplerde, dane dolum
sliresinin uzadigini ve taneye giden besin
elementleri miktarinda artiglarin
oldugunu bildirmislerdir. Bayhan ve ark.

(2019), basaklanma sliresinin,
basaklanma sonrasinda olusacak
kuraklik, soguk zarar1 ve asir1 sicakliklar
gibi cevre faktdrlerinin  olumsuz
etkilerinin  derecelerini  belirlemede
onemli bir role sahip oldugunu
belirtmislerdir. Ekmeklik  bugday

genotiplerinden en yiiksek fizyolojik
olum giin sayis1 degerine sahip genotip
165.22 giin ile Goksu-99, DZE-3 ve YE-
51 genotiplerinden elde edilirken, en
diisiik deger ise 150.7 giin ile Aldane
genotipinde bulunmustur. Bayrak yaprak
dikligi bakimindan en yiiksek degeri
veren 82.82 ile 35 STEMRRSN 1157 ve
Beskoprii  genotipleri iken en diisiik
degere sahip 14.61 ile DZE-5 genotipi
olmustur. En yiiksek bayrak yaprak
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kivrilmasia sahip genotip 2.93 ile 13
STEMRRSN 6005 ve en diisiik bayrak
yaprak kivrilmasina sahip deger 0.97 ile
DZE-5 genotiplerinden elde edilmistir.
Basakta mumsuluk bakimindan en
yiiksek degeri alan 9.00 ile DZE-3.
Hakan ve YE-51 genotipleri olurken, en
diisiik basakta mumsuluk 3.95 ile
Tekirdag genotipinden elde edilmistir.
Sapta mumsuluk degeri en yiiksek olan
genotipler 9.00 ile 11 farkli genotipte
goriilmiistiir ve en diisiik deger ise 4.85
ile Tekirdag ¢esidinden elde edilmistir.
Ekmeklik bugday genotiplerinden en
yiiksek bitki boyu degerine sahip genotip
92.56 cm ile YE-71 genotipinden elde
edilirken, en diisiik deger ise 51.43 cm
ile Masaccio genotipinde bulunmustur.
Ayrica en yiiksek kontrol genotipi olan
Empire ¢esidinden yiiksek deger veren
genotip sayisi 6 ve en diislik degere sahip
olan kontrol genotipi olan DZ21-1
hattinin altinda deger veren genotip
sayist 4 adet olarak gozlemlenmistir.
Khan ve ark. (2002), Zeybek ve ark.
(2005), Soomro ve ark. (2009), bitki
boyunun ekim sikligindan etkilendigini
saptamiglardir. Genotiplerden en yiiksek
sap kalinlig1 degerine sahip genotip 4.59
mm ile DZE-2 ve 6STEMRRSN-6125
genotiplerinden elde edilirken, en diisiik
deger ise 2.7 mm ile 35 STEMRRSN
1162 genotipinde bulunmustur. En
yiksek metrekarede basak sayisi
degerine sahip genotip 557.7 basak/m?
ile YE-98 genotipinden elde edilirken, en
diisiik deger ise 103.53 basak/m? ile
DZE-12  genotipinde  bulunmustur.
Ekmeklik bugday genotiplerinden en
yiiksek basak uzunlugu degerine sahip
genotip 14.19 cm ile 27SAWSN-3014
genotipinden elde edilirken, en diisiik
deger ise 6.9 cm ile Esperia genotipinde
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bulunmustur. En  yiiksek  basakta
basake¢ik sayisi degerine sahip genotip
23.32 cm ile 14 STEMRRSN 6038
genotipinden elde edilirken, en diisiik
deger ise 15.12 cm ile Magenta
genotipinde belirlenmistir. Ozen ve
Akman (2015), basakta basakcik sayisi,
bagakta tane sayisini ve dolayisiyla tane
verimini de olumlu yonde etkiledigini
bildirmistir. En yiiksek bin tane agirlig
degerine sahip genotip 50,16 g ile 14
STEMRRSN 6055 genotipinden elde
edilirken, en diisiik deger ise 24,82 g ile
Eagle Rock genotipinde bulunmustur.
Rahman ve ark. (2009), bin tane
agirhginin genotipik karakter olmasina
ragmen cevresel faktorlerden
etkilendigini bildirmislerdir. Calismada,
ekmeklik bugday genotiplerinden en
yiikksek protein orani degerine sahip
genotip %19,37 ile YE-98 genotipinden
elde edilirken, en diisiik deger ise
%13,13 ile 13 STEMRRSN 6024
genotipinde bulunmustur. Bonfil ve ark.
(2004), kalite Ozelliklerinin  6nemli
derecede tanenin protein oraniyla iligkili
oldugunu ve bu protein miktarinin biiyiik
oranda ekolojik kosullar ve genotipe
bagli oldugunu bildirmistir. Kili¢ ve ark.
(2020), yaptiklar1 bir ¢alismada tanede
protein oranini normal sartlara sahip
DYB-K lokasyonunda %11.14, Golli
lokasyonunda ise  %15.2 olarak
bildirmislerdir. Ayrica dane doldurma
doneminde Gollii lokasyonunda 30 °C ve
lizeri seyreden sicakliklarin bitkilerin
fotosentetik aktivitesini  diisiirdiiglinii
buna bagli olarak vejetasyon devresinin
kisalmasimna ve asimilatlarin o6zellikle
karbonhidratlarin dane icinde
birikiminin azalmasina sebep oldugunu
bildirmislerdir.



MAS Journal of Applied Sciences 7(2): 326-336, 2022

Cizelge 6. Arastirmada incelenen ekmeklik bugday genotiplerine ait ortalamalar ve varyans

analiz sonuglari

Yaprak Bayrak Bayrak
Alan Fizyolojik  Yaprak Yaprak
Indeksi Basaklanma Olum Dikligi  Kivrilmast
SPAD NDVI (YAI) Giin Sayisi (giin) (0-90 °C) (1-9)
Ortalama 52.6 0.73 3.5 145.27 157.46 55.2 1.95
F Degeri 3.3447* 09472 09701  4.8501* 1.4534 8.7099*  1.8031
V.K. (%) 3.6 6.01 1158 1.47 1.58 9.72 17.95
LS| 6.57 0.15 3.36 7.4 8.62 18.62 1.28
En Yiiksek Degere Sahip Genotip 60.93s0 0.829  6.15g 162.5676  165.2219-76.70 82.821061  2.952
En Diigiik Degere Sahip Genotip  42.9363  0.6232  1.340-80 138.750 150.77 14.617s 0.977
En Yiiksek Kontrol Cesidi
Uzerindeki Genotip Sayist 15 20 15 13 16 18 24
En Diistik Kontrol Cesidi
Uzerindeki Genotip Sayisi 12 28 34 35 4 40 25

*:0.05 diizeyinde 6nemli

Cizelge 7. Arastirmada incelenen ekmeklik bugday genotiplerine ait ortalamalar ve varyans

analiz sonuglari

Sapin
Ortadan
Enine
Kesitinin
Bagakta Sapta Kalinlik m?de Bagak
Mumsuluk Mumsuluk Durumu Basak Uzunlugu
(1-9) (1-9) Bitki Boyu (cm) (mm) Sayisi (cm)
Ortalama 6.77 8.3 67.89 3.82 290.8 10.13
F Degeri 5.5736* 2.421* 3.04* 1.004 2.7828* 20.095
V.K. (%) 8.63 7.29 8.54 10.35 16.62 11.33
LSI 2.03 2.1 20.14 1.37 167.78 3.98
En Yiiksek Degere Sahlp Genotip 975.20.70 948»63-8»76-20-28-34»39-42-82-70 925672 4-5975-66 5577173 141955
En Disiik Degere Sahip Genotip 3.95;; 4,853, 51.435 276 103.53g5 6.9:7
En Yiiksek Kontrol Cesidi
Uzerindeki Genotip Sayist 22 11 6 6 32 11
En Diisiik Kontrol Cesidi
Uzerindeki Genotip Sayisi 18 13 4 16 32 7

*:0.05 diizeyinde 6nemli

Cizelge 8. Arastirmada incelenen ekmeklik bugday genotiplerine ait ortalamalar ve varyans

analiz sonuglari

Basakta
Bagakta  Tane Tane Protein  Yas Gluten = Basakta

Tane  Aguligi  Verimi Bin Tane Orani Orani Bagakgik

Sayisi (9) (kg/da) Agirhig (%) (%) Sayis1
Ortalama 56.29 196  227.97 34.46 16.13 36.2 19.89
F Degeri 1.0178 0.7343 0.8521 0.5861 0.8418 1.4626 1.8746
V.K. (%) 11.84 14.19 5.38 19.77 5.86 5.77 5.56
LSI 45.74 242  221.05 23.65 3.28 7.25 3.84
En Yiiksek Degere Sahip Genotip  93.41s0 3.950 375.747 50.1653 19.3773 43.3673 23.3251
En Diisiik Degere Sahip Genotip ~ 20.413s  0.833 89.4310 24.8214 13.1343 29.443 15,1224
En Yiiksek Kontrol Cesidi
Uzerindeki Genotip Sayis 35 30 13 34 15 15 28
En Diisiik Kontrol Cesidi
Uzerindeki Genotip Sayist 33 26 5 7 5 5 35

*:0.05 diizeyinde 6nemli
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Cizelge 9. Incelenen 85 tane ekmeklik bugday genotipine ait korelasyon katsayilar1 ve dnemlilik

seviyeleri

v Proein%|YG%  [FOS  [BGS  |SPAD |LAI NDVI MBS [BYD |BYK |BM |SM [BB [BU |k  [BBS [BTS |BTA
Protein % 0,281
YG% Q28+ | 09997
FOS 0028 [ 0332 | 0327
BGS 0008 | 024* | 01 | o512
SPAD 0137 | 0005 0,005 0137 | -0182
LAI 019 | oos4 | o087 | -003 | 02827 | 01
NDVI 0228* | 0062 0059 | 0062 | 016 | -0122 | 0578
MBS 0244 ] 0200 | 0202 | 049 | 0361 | 002 | 047 | 04
BYD 008 | 003 | 0106 | 0018 | 045 | 015 | 0083 | 009 | -0041
BYK 0088 | -0283%| -0280% | -0425%| -0286™| -0219% | 0039 | 0002 | -0005 | 0314
BM 0360% | 0061 | 0059 | 0193 | 0430% | 0005 | 02787 | 0184 | 0212+ | 017 | 0169
SM 0309% | 001 | -0u3 | 0084 | 0412 | 0052 | 0092 | 0048 | 0029 | 003 | 00% | 0pgH
BB 0185 | 0040 | 0083 | 0169 | 0175 | 0096 | 015 | 02627 | 0026 | 0076 | 02%* | 0083 | 00%
BU 060 | 012 | 0138 | 0170 | 0235+ | 0115 | 0168 | 0188 | 0115 | 0181 | 0288 | -0018 | 0068 | 0819
5K Q07 | 0062 | 0063 | -0005 | 0134 | 0016 | 0285 [ 0200% | -0.27 | 0148 | 0006 | 0002 | 011 | 0342 | 0499
BBS 0M7 | 0104 | 0208 | -0057 | 004 | 0004 | 0232* | 0227 | 0187 | 0113 | 006L | 0402 | 013 | 0452+ | 06L7* | 0531
BTS 004|025t | 023 | 004 | 04007 0001 | 0064 | 0177 [ 0315%] 0207 | 0162 | 02957 0005 | 034+ | 0526 | 0459+ | 053%™
BTA 0075 | 0207 | 0216 | 0165 [ -0420%) 0046 | -0179 | -0230% [ -0319"| 0199 | 0227% [ -0257**| -0006 | 0438** | 0576** | 0477 | 0419™* | 0869**
BA 0130 | 0064 | 0065 | 0105 | -0242¢ | 0078 | 0277 0155 | 0192 | 0092 | 0208* | -0098 | 0031 | 0438% | 0362 | 0274+ | 0025 | 0219* | 06LH

* %5, ** %1 diizeyinde onemli

TV: Tane verimi, YG: Yas gluten, FOS: Fizyolojik olum siiresi, BGS: Basaklanma giin sayis1 MBS: Metrekarede basak sayisi, BYD:
Bayrak yaprak dikligi, BYK: Bayrak yaprak kivrilmasi, BM: Bagsakta mumsuluk, SM: Sapta mumsuluk, BB: Bitki boyu, BU: Basak
uzunlugu, BBS: Basakta basak¢ik sayisi, BTS: Basakta tane sayisi, BTA: Basakta tane agirligi, BA: Bin tane agirhigi, SK: Sap

kalinlig1.

Denemeye alinan 85 tane ekmeklik
bugday  genotipinin  ele  alinan
karakterleri arasindaki ikili iligkiler
belirlenmis ve elde edilen sonuglar
Cizelge 9’da verilmistir. 85 tane
ekmeklik bugday genotipinin ele alinan
karakterler arasindaki ikili iligkiler
incelendiginde tane verimi ile protein
orant ve yas gluten orani arasinda
istatistiki yonden olumsuz fakat dnemli
iliskiler belirlenirken, NDVI,
metrekarede basak sayisi, basakta
mumsuluk ve sapta mumsuluk arasinda
olumlu ve 6nemli iligkiler belirlenmistir.
Protein orami ile yas gluten orani,
fizyolojik olum siiresi, basaklanma giin
sayisi ve metrekarede basak sayisi
arasinda olumlu ve O6nemli iliskiler
belirlenirken, bayrak yaprak kivrilmasi,
basakta tane sayisi ve basakta tane
agirh@r arasinda  istatistiki  olarak
olumsuz ve Oonemli iliskiler
belirlenmistir. Yas gluten oram ile
fizyolojik olum siiresi, basaklanma giin
sayist ve metrekarede bagsak sayisi
arasinda olumlu ve Onemli iliskiler
belirlenirken, bayrak yaprak kivrilmasi,
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basakta tane sayist ve bagakta tane
agirh@ arasinda  istatistiki  olarak
olumsuz ve Oonemli iligkiler
belirlenmistir. Fizyolojik olum siiresi ile
basaklanma giin sayisi arasinda olumlu
ve onemli iliskiler bulunurken, bayrak
yaprak kivrilmasi arasinda istatistiki
olarak olumsuz ve Onemli iliskiler
belirlenmistir. Basaklanma giin sayist ile
LAI, metrekarede basak sayist ve
basakta mumsuluk arasinda olumlu ve
onemli iligkiler belirlenirken, bayrak
yaprak kivrilmasi, basak uzunlugu,
basakta tane sayisi, basakta tane agirlig
ve bin dane agirlig1 arasinda istatistiki
olarak olumsuz ve Onemli iliskiler
belirlenmistir. SPAD ile bayrak yaprak

kivrilmast arasinda istatistiki olarak
olumsuz ve onemli iliskiler
belirlenmistir.
SONUC

5 ekmeklik bugday kontrol

genotipinin ve 80 farkli ekmeklik
bugday genotipinin kullanildigt bu
arastirmada; bayrak yaprak klorofil
icerigi, normalize edilmis vejetasyon
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indeksi, yaprak alan indeksi, bagaklanma
giin sayisi, fizyolojik olum siiresi, bitki
boyu, bayrak yaprak dikligi, bayrak
yaprak kivrilmasi, basakta mumsuluk,
sapta mumsuluk, sapin ortadan enine
kesitinin kalinlik durumu, metrekarede
basak sayisi, basak uzunlugu, basakta
basakcik sayisi, basakta tane sayisi,
basakta tane agirligi, tane verimi, bin
tane agirligi, protein orani ve yas gluten
orani ozellikleri incelenmistir.
Uygulanan  giibreleme  yOnteminin
ekmeklik bugday genotiplerinde kaliteyi
pozitif yonde arttirdig1 goriilmiistiir buna
istinaden verimlerde diislis meydana
gelmistir. Incelenen 85 genotip goz
Oniine alindiginda tane verimi ve kalite
bakimindan 6n plana ¢ikan 76, 64, 59,
45, 55, 73, 49, 53, 46 ve 42 nolu

genotiplerin  yapilacak olan 1slah
caligmalarinda gen materyalleri olarak
faydalanilabilir.
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